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SHENZHEN, CHINA, May 30, 2023
/EINPresswire.com/ -- Me complace
informarle que el dia 31 de mayo de
2023 se ha publicado oficialmente la
norma internacional " ISO/TS
24420:2023 Biotechnologie - Massively
Parallel DNA Sequencing - Allgemeine
Anforderungen an die
Datenverarbeitung von Shotgun-
Metagenomsequenzen (ISO/TS
24420:2023 Biotecnologia -
Secuenciacién masiva en paralelo del
ADN - Requisitos generales para el
procesamiento de datos de secuencias
de escopeta metagendmica)". Esta
norma ha sido propuesta de manera
conjunta por BGI-Research, la
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Biotechnology — Massively parallel DNA
sequencing — General requirements for data
processing of shotgun metagenomic
sequences
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prestigiosa Academia China de Ciencias, el renombrado Instituto Nacional Chino de
Investigacion de Industrias de Fermentacion de Alimentos y otros destacados institutos.

Es relevante destacar que esta norma internacional representa un hito sin precedentes, al
tratarse de la primera guia mundial que establece estandares para el procesamiento
normalizado de datos metagendmicos. Su aparicion es el resultado de un esfuerzo colaborativo
entre importantes entidades cientificas y constituye un importante avance en el campo de la

biotecnologia.

La mencionada norma tiene como objetivo principal establecer los requisitos generales
necesarios para el procesamiento de datos de secuencias de escopeta metagendmica. Su
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aplicacién permitira promover la uniformidad y coherencia en el manejo de informacion
proveniente de esta técnica, posibilitando asi comparaciones y analisis mas rigurosos y
precisos.

Dicha publicacién representa un logro significativo para la comunidad cientifica internacional, al
proporcionar una base solida y confiable para la estandarizacion de los procesos relacionados
con la secuenciacion masiva en paralelo del ADN y su aplicacion en el ambito de la
biotecnologia.

Esperamos que esta nueva norma internacional sirva como referencia para investigadores,
profesionales y expertos del campo, fomentando la excelencia en el manejo de datos
metagendmicos y contribuyendo al avance y desarrollo de la ciencia en este ambito.

El metagenoma, una técnica que consiste en la extraccién y secuenciacion completa del material
genético presente en muestras ambientales, es conocido como metagendmica. La secuenciacion
metagendmica permite la identificacidon cualitativa y cuantitativa de los diferentes tipos de
poblaciones microbianas presentes en diversos entornos, asi como la obtencion de informacion
genética de los organismos individuales dentro de dichas poblaciones. Esta tecnologia tiene
amplias aplicaciones en el ambito del diagndstico médico, la gestidn sanitaria y otras areas de
estudio.

Para llevar a cabo analisis metagendmicos, es fundamental establecer una normalizacién en el
procesamiento de los datos de secuenciacidén y en el control de calidad. Esta normalizacion
resulta crucial para la identificacion de especies complejas dentro de las comunidades
ecolégicas y tiene un impacto significativo en la confiabilidad de los resultados obtenidos. Por
tanto, la implementacion de estandares para el procesamiento de datos metagendmicos, que
incluyen la normalizacion de los datos de secuenciacion y la calidad de los mismos, adquiere
gran relevancia para hacer frente a los desafios planteados por la alta complejidad de la
secuenciacion a gran profundidad en la investigacidn metagendmica actual, asi como para
mejorar el procesamiento y la gestién de conjuntos de datos de secuenciacion a gran escala.

Recientemente se ha publicado la norma ISO/TS 24420:2023, la cual se enfoca en el método de
secuenciacion en escopeta metagendmica ampliamente utilizado. Esta norma describe el flujo
de trabajo necesario para procesar datos de secuenciacidon de microbiomas simbiéticos
asociados al huésped y metagendmica microbiana ambiental. Ademas, establece los requisitos
de control de calidad para los datos de secuenciacién obtenidos mediante secuenciacién en
paralelo del ADN a gran escala. Asimismo, ofrece directrices para la catalogacion de datos, el
archivo y los metadatos relacionados con la secuenciacién en escopeta metagendmica,
facilitando de esta manera el almacenamiento, intercambio e interoperabilidad de los datos.

El equipo de investigacidon en metagendmica de BGI-Research comenzdé el desarrollo de esta
propuesta de estandar internacional en diciembre de 2018. El 22 de junio de 2020, la norma fue
formalmente aprobada mediante votacion por los paises miembros del Comité Técnico de



Biotecnologia de la Organizacién Internacional de Normalizacion (ISO/TC 276 Biotechnology).
Expertos provenientes de paises como Alemania, Estados Unidos, Japén y Luxemburgo
participaron activamente en el desarrollo de esta norma.

Durante el proceso de creacion de la norma, se llevaron a cabo diversas conferencias
internacionales en linea con el fin de fomentar los debates y el intercambio de ideas entre
expertos internacionales en relacion a los aspectos técnicos del documento. Ademas, se
recopilaron y se incorporaron valiosas contribuciones provenientes de organizaciones
internacionales pertinentes. Tras un riguroso ciclo de normalizacion de tres afios, la norma ha
sido oficialmente publicada el 19 de mayo de 2023.
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